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	项目的特色、创新点及重大科学意义（限中文300字）
[bookmark: _GoBack]疫霉菌能侵染数百种重要农作物，由于缺乏有效的病害控制技术，每年在全球造成200多亿美元的损失，是粮食和生态安全的重要威胁。南京农业大学王源超教授团队系统研究了疫霉菌致病因子的作用机理及其与植物抗病性的协同进化机制，首次发现：疫霉菌在侵染早期分泌糖基水解酶XEG1降解植物细胞壁以帮助侵染，植物则分泌抑制子GIP1抑制XEG1的活性；疫霉菌可同时分泌XEG1的失活突变体XLP1充当分子诱饵，吸引植物抑制子GIP1，从而保护糖基水解酶XEG1，与XEG1协同攻击植物抗病性。提出的“诱饵模式”是病原菌致病的一种全新机制，不但对改良作物持久抗病性具有重要指导意义，也为未来开发新型生物农药提供了新的材料与线索。相关成果在《科学》（Science，2017, 355(6326): 710-714）等杂志上发表。
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	专业性推荐意见
（限中文100字）
	该研究提出的 “诱饵模式”， 是关于病原菌致病机制的全新概念，也是作物疫病发生机制的突破性成果。这是人类首次在更精准的层面认识病原菌与寄主互作的分子机理，为改良农作物的持久抗病性提供了新理论和新方向。




疫霉菌分泌水解酶失活突变体XLP1作为分子诱饵吸引蛋白酶抑制子，
掩护糖基水解酶XEG1对植物的攻击（Ma et al. Science 2017）
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